
非因生物 RPPA 反相蛋白微阵列技术服务

反相蛋白微阵列 (Reverse Phase Protein Array, RPPA) 技术是一种结合平面高精度大规模样品蛋

白抗原微阵列打印和抗体检测的高通量蛋白组学技术，该平台由 MD 安德森个体化治疗中心 (IPCT) 创

始人Gordon Mills博士一手打造，并作为The Cancer Genome Atlas (TCGA)的核心蛋白组学技术平台，

承担了 33 种癌种、超过 10000 例临床样本的数据采集与分析工作，其相关研究成果发表在 Nature、

Cell、Cancer Cell、New England Journal of Medicine、Nature Biotechnology 等学术杂志的高水平论

文多达 500 篇以上。

RPPA 技术平台设计严谨精密，流程高度自动化，质量控制极其严格，每次进行样品蛋白抗原微阵

列打印，都会将多种阳性标准细胞系样品与待分析样品一起进行点阵，确保实验结果的高度可追溯、

高度可信度与可重复性。RPPA 可在 15 毫克组织中（米粒大小）一次性分析多达 500 种以上不同丰度

蛋白，且抗体反应过程及靶点信号采集彼此独立，避免了不同靶标抗体反应之间的串扰及不同靶标丰

度差异较大带来的信号采集无法兼容的问题，具有其它高通量蛋白组学所无可比拟的超高特异性和灵

敏度，可以对大量细胞表面受体蛋白、细胞信号关键蛋白及蛋白修饰（磷酸化、乙酰化、甲基化等）、

蛋白酶类、转录因子等各类代表性靶标进行分门别类的系统深度检测，也可根据需求定制所需研究的

靶点蛋白进行分析，包括直接和间接的上下游蛋白网络分析。RPPA 可应用于蛋白功能与调控机理分析、

细胞信号转导全景扫描、肿瘤标志物及蛋白分子分型、药物靶标发现与药物机理分析等不同领域。

非因生物 RPPA——源自 MD 安德森，TCGA 的蛋白组学分析策略

非因生物 RPPA 技术服务 Panel 设置

RPPA
预设靶点组合

（Panel）
分析服务

●预设靶点组合（panel）分析

●信号通路全景扫描标准化分析

●自选靶点个性化定制分析

高通量样品
梯度稀释

标准生物信息学分析
及个性化分析

高通量微阵列制备
（1056 个样本，

5808 个点 / 微阵列）

经严格验证的抗体进
行免疫反应和显色定

量

●  样品用量少，样品提取及分析质控严格；                             ●  大规模样品高通量平行处理与分析，全流程全自动化管理，减少人为误差；

●  样品进行梯度稀释，设置严格对照，消除组间及组内误差；    ● 可以兼顾高、中、低丰度蛋白、药物靶点蛋白定量检测，高灵敏度

培 养 细 胞 / 鲜 冻 组 /
PDC/PDX/ 血清血浆

/ 外泌体等

一次产生 230 万个数据点
信息 (380 靶点 )

通 过 S u p e r  C u r v e 
Fitting 实现蛋白表达丰度

定量
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非因生物 RPPA 技术服务流程

进入 RPPA 实验流程用户与 MIPCC 制定
样本策略

Insulin Wortmannin

EGF

MIPCC 寄送
特制 RPPA 裂解液

用户按要求准备样
本并寄送给 MIPCC 总蛋白提取及定量 样本排期等待 数据分析与报告

非因生物 RPPA 技术服务特点与优势

20-40 微克蛋白即可实现 380 靶点检测，能够满足 RPPA 分析的样品范围广，包括临床实

体瘤手术样品、穿刺活检标本、PDX 模型样品、体外培养细胞、3D 培养物等都广泛适用。

目前，根据不同分析需求，非因生物 RPPA 技术服务可以支持以下两大模式的应用场景，可

通过非因生物官网（https://www.fynnbio.com）了解靶点详情与详细解决方案。

蛋白及蛋白修饰位点在蛋白变性后的线性状态下检测，样本稳定性高，消除表位识别中潜在

的问题。

基于ISO15189质量管理体系的标准化技术流程，质控严格，能够高效对大样本平行进行检测、

数据分析与评估。

针对一个检测靶标，在同一反应微环境下平行分析 100-1000 个样本，样本通量明显高于其

他蛋白组学技术平台，而且独立进行各靶点检测反应，完全排除不同靶点间信号串扰问题。

样品微阵列经过精心设计，设立严格和全面的多种细胞系样品对照，每一个样品 ( 包括待测

样品与对照样品 ) 都进行系列梯度稀释，靶点信号进行相对定量，能够兼顾不同丰度靶点信号，

且能够检出微小信号差别及低丰度信号，灵敏度高。

既能对前期积累的关键信号通路与代表性靶标 (380 种 ) 进行分门别类的系统深度检测，也

可根据需求定制所需研究的靶点蛋白进行个性化分析，兼具系统性与灵活性。

专业的技术服务团队，10 年以上 RPPA 反相蛋白微阵列技术服务经验，国际一流的实验室

条件和自动化水平，确保可靠的实验结果。可实现一对一的项目方案设计，灵活性强，充分理解

实验需求，从样本准备开始直到数据分析挖掘都由专项人员负责，充分将临床样本中能获得的数

据信息和临床病人资料进行关联分析。

完全标准化的生物信息学分析流程，经验丰富的多组学数据分析团队，能够对生物学数据及

临床数据进行综合分析及深度挖掘，我们仅在 RPPA 生信分析流程搭建和优化领域已经发表相关

论文超过 5 篇，具有绝对权威。

独创的用户友好生物信息分析界面，便于终端用户进行自主分析及作图，使得论文发表更加

便捷化，个性化。

样本需求量少

标准化的样品处理和分析

靶点独立检测，样本通量高

不同丰度靶点信号兼容性高

兼具系统性与灵活性 

专业和丰富的 RPPA 技术服务经验

强大的数据综合分析及深度挖掘能力

非因生物 RPPA 技术服务应用场景

RPPA 技术平台应用文献总览

已为基础科研领域提供了
3150+ 研究论文

平均影响因子达到 8+

高发文量
高影响因子

横跨各领
域各癌种RPPA 文献各研究领域

占比
2003-2023 历年 RPPA

相关文章发表数目

RPPA 文献中各癌症
类型的文献数目

2003-2023 历年 RPPA
文献平均影响因子

疾病信号通路全景扫描
及分子机理挖掘

肿瘤相关药理学研究
与靶向药物开发

非因生物科技（山东）有限公司
Fynn Biotechnologies Ltd.
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RPPA 技术平台应用代表性文献
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